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Relation dose-concentration-effet

Relation concentration-effet
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Modele pharmacocinétique 1 compartiment

C(t) =C, exp (-kqo - t) Temps

Dose (IV bolus)
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Pharmacocinétique des mAbs

PK infliximab (anti-TNF), maladie de Crohn (n=111)
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Variabilité PK — masse antigénique
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Elimination non-linéaire et masse antigénique
Modéle TMIDD
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Elimination non-linéaire et masse antigénique

* Elimination médiée par la cible
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Elimination non-linéaire et masse antigénique

* Elimination médiée par la cible
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Rituximab concentrations (mg/L)

Elimination non-linéaire et masse antigénique

Rituximab (anti-CD20), souris CD20+
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Variabilité PK — masse antigénique

Trastuzumab (Anti-HERZ2), cancer du sein
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Variabilité PK — masse antigénique

Rituximab (Anti-CD20), lymphomes
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Elimination non-linéaire et masse antigénique
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Objectifs

* Questions
— L'effet « éponge » peut-il étre décrit a I'aide de TMDD ?

— Quelles sont les conditions permettant I'émergence de «sink»
ou «sponge» ?

* Collaboration avec UMR CNRS 7350 «LMPT», Tours (V.
Perrolaz, S. Madec)

— Analyse de stabilité : étudier I'association entre masse
antigénique (R) et élimination (k,,) du systeme TMDD 3x3
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Théoreme

Rapport k,,/k. . est a I'origine de I'effet «sink» ou
«sponge»
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Simulations
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Simulations

* kio/ki>1= ki,>k .= «sponge»: R A = vitesse elim N
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Simulations

* kio/ki =12 ki, =k .= pasd'effet R sur vitesse elim
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